PROJETS RETENUS POUR FINANCEMENTS AO mars 2014. Réunion du Conseil Scientifique du 4 juin 2014

Société Francaise
de Dermatologie

et de Pathologie Sexuelement Transmissible

Budget
attribué
PORTEUR DU PROJET TITRE (€)

ADOTEVI Olivier Analyse de I'impact des mutations du promoteur du géne TERT sur la réponse spontanée CD4 anti-télomérase 16500
dans le mélanome (Lynomel 2)

BONIFACE Katia «Role de la voie Interféron ! dans le processus de dépigmentation» 15000

BONIOTTO Michele Caractérisation de la réponse antimicrobienne des kératinocytes du follicule pileux dans I’hidradénite suppurée 15000

CARAMEL Julie Caractérisation de la fonction oncogénique des facteurs de transcription inducteurs d’EMT TWIST1 et ZEB1 dans 21000
le mélanome

DAVIDSON Irwin Développement de nouvelles approches moléculaires pour analyser I’'hétérogénéité cellulaire du mélanome 21000
humain.

DECOUSSER Jean-Winoc Etude FASt-GEN : Etude des dermohypodermites, FASciites et myosites nécrosantes : apport de la 20000
métaGENomique dans I'approche diagnostique et la connaissance des microorganismes et des flores impliquées.

DESCAMPS Vincent Réactivations virales au cours du DRESS 10000

DRENO Brigitte Etude prospective d’investigation du phylotype de souches de Propionibacterium acnes impliquées dans des 15000
Iésions d’acné et corrélation avec sa sévérité.

GRANGE Philippe Caractérisation des protéines de surface de Propionibacterium acnes impliqués dans la réaction inflammatoire 18000
des cellules kératinocytaires

HOVNANIAN Alain Génétique et physiopathologie de I'hidradénite suppurée » 18500

JARDIN Fabrice Etude des lymphomes primitifs cutanés agressifs de phénotype B de type Membre Inférieur (leg-type) par 20000
séquencage haut débit. Projet EXomique.

JOLY Pascal Prolongation d’une 3°™ année de I'essai thérapeutique : comparaison d’un traitement par Rituximab par 20000
rapport a une corticothérapie générale chez les patients atteints de pemphigus

VABRES Pierre Identification des bases génétiques de syndromes malformatifs cutanés en mosaique par séquencgage a haut 10000

débit et caractérisation phénotypique clinique




